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EMENTA:

Discussão sobre estrutura genômica, expressão gênica e formas e funções de proteínas como alvos para novos fármacos, diagnóstico e estudos em epidemiologia molecular em micobactérias.

PROGRAMA:

1. Análise de expressão gênica diferencial em micobactérias.

2. Expressão diferenciada de genes de Mycobacterium tuberculosis exposto à drogas antituberculosas clássicas e produtos naturais.

3. Análise proteômica em Mycobacterium tuberculosis exposto à drogas antituberculosas clássicas e produtos naturais.

4. Expressão intracelular de genes em micobactérias.

5. Detecção e diferenciação de micobactérias por marcadores moleculares específicos.

6. Estudo de marcadores moleculares específicos usados na diferenciação de isolados clínicos de micobactérias.
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